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SALON CHICHEN-ITZA

Hotel Hyait Regency
Calle 60 No. 344 a 100mts del Paseo
de Montejo, Mérida Yucatdn. 97000

CUOTA
$500.00 Socios AMGH
$600.00 No Socios

Promocion:
$100.00 de descuento en inscripcion
a un TALLER precongreso con inscripcion
a un taller desayuno

CUPO LIMITADO

IMPORTANTE
LLEVAR LAPTOP

INFORMES E INSCRIPCIONES

AMGH
http://www.amgh.org.mx/
Servicio de Genética, HGM
(55) 57614387
amgh.df@gmail.com
secretariamgh@yahoo.com

LA ASOCIACION MEXICANA
DE GENETICA HUMANA

Y
LA UNIVERSIDAD AUTONOMA

DE YUCATAN
INVITAN AL:

CURSO
TALLER-DESAYUNO

“BIOLOGIA MOLECULAR,
GENOMICA Y
BIOINFORMATICA”

XXXVI CONGRESO
NACIONAL DE GENETICA
HUMANA
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BIOLOGIA MOLECULAR, GENOMICA

Y BIOINFORMATICA PROGRAMA PROGRAMA
o N o HORARIO VIERNES 18

La Bioinformdtica es wuna disciplina HORARIO JUEVES 17 07:30-09:00  |nirod Iy |
cientifica emergente y dindmica, que se define  07:15-07:30 INSCRIPCIONES Y REGISTRO ' ' nhiroduecion d1os
como la interfase entre la biologia molecular, la 07:30-07:35 INAUGURACION procedimientos y
informdtica y la estadistica. Permite utilizar 07:35-09:00 | Introd L | herramientas para
difergn’res herrqmi,er?’rcs para olm.ocencr Yy ) niroauccion a oS seleccionar genes, cuya
analizar datos bioldgicos que se aplican en la navegadores de genomas expresion (MRNA) podria
solucién de problemas gendmicos complejos. (Ensembl Genome browser) ser empleada como

La Biomedicina y la Biotecnologia se han El uso de las bases de datos biomarcadores especificos
visto enriquecidas por el desarrollo de nuevos para gggrdcr y obtener para subtipos de cdncer
algoritmos que permiten relacionar partes de informacion. en datos de
un conjunto enorme de datos gendmicos, 2) BuUsqueda y andlisis de Co
como por ejemplo, analizar variantes variantes genéticas: SNP y transcriptomica.
genéticas, predecir estructura o funcidon de CNV
proteinas o agrupar secuencias de proteinas en ) 09:00-09:10 CLAUSURA Y ENTREGA DE

familias relacionadas.

En la JUltima década han habido
avances cientificos y tecnoldgicos muy
importantes en el conocimiento de la
variacién  genética humana. Esta se ha
asociado con la susceptibilidad y/o resistencia
a diferentes enfermedades, asi como con la

respuesta individual a la terapia
farmacolégica.
Objetivo del Taller: Presentar las

herramientas bdsicas de la Bioinformdtica
para:

1) la busqueda, andlisis, e interpretacion de
variantes genéticas con significado bioldgico,
como mutaciones patogénicas, polimorfismos
de riesgo en enfermedades multifactoriales y
aplicaciones farmaco-genéticas.

2) el andlisis de expresion para la seleccion de
franscritos como biomarcadores en cdncer.

IMPORTANTE LLEVAR
LAPTOP

PROFESORES PARTICIPANTES

Dra. Marisol Lopez Lépez
Departamento de Sistemas Bioldgicos
UAM- X

M. en C. Nancy Monroy Jaramillo
Departamento de Neurogenética
Instituto Nacional de Neurologia y
Neurocirugia, MVS

CONSTANCIAS

PROFESORES PARTICIPANTES

Dra. Rocio Ortiz Lépez
Departamento de Bioquimica y Medicina
Molecular. Facultad de Medicina UANL vy
Unidad de Biologia Molecular, Gendmica
y Secuenciacion. CIDCS-UANL.

Dr. Victor M. Treviino Alvarado
Cdatedra de Bioinformdtica.
Instituto Tecnoldgico de Monterrey.



